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LAYANAN ANALISIS INBIO (OPEN PROJECT)

Berikut ini adalah prediksi dan penjelasan dari masing-masing layanan open project INBIO
beserta kisaran biayanya. Kisaran biaya yang ada di dokumen ini sifatnya dapat berubah
tergantung dengan kompleksitas data yang akan dianalisis.

Analisis Potensi Drug, Bioactive Herbal & Marine & Peptide (3 — 6jt)
a. Potensi bioactive herbal dengan pendekatan Structure Activity Relationship

b. Analisa kemiripan bioactive dengan drug menggunakan Similarity Prediction

c. Pharmacokinetics Analysis: Absorption, Distribution, Metabolism, Excretion &
Toxicity

d. Gene & Protein target identification bioactive compounds

e. Network Pharmacology Protein — Protein Interaction

f. Graph topological analysis score untuk mencari core protein dari target bioactive
yang paling berperan penting dalam disease

g. Functional Annotation untuk melihat peranan gene target dalam pathway

. Molecular Docking untuk melihat kekuatan interaksi antara bioactive dan protein
target

https://www.mdpi.com/2304-8158/12/9/1779
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Differentially Expressed Genes (DEGs) Analysis (4 - 6 jt)
a. Analisa Up Regulated Gene & Down Regulated Gene

b. Network Pharmacology Protein — Protein Interaction

c. Graph topological analysis score untuk mencari core protein pada disease

d. Functional Annotation untuk melihat peranan gene target dalam pathway
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Micro-RNA Analysis (2 - 3 jt)
a. Gene target prediction dari micro-RNA

b. Predicted target prediction dari micro-RNA
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c. Experimental target dari micro-RNA

d. Functional annotation enrichment analysis untuk melihat peranan gene target

dalam pathway

e. Keterkaitan micro-RNA dengan disease

https://josr-online.biomedcentral.com/articles/10.1186/s13018-021-02201-2
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Molecular Docking dan Molecular Dynamic Analysis (1 = 6 jt)
a. Binding affinity analysis

b. Binding pose analysis

c. Amino acid residu interaction analysis

d. Stability binding interaction protein — bioactive analysis

e. RMSD & RMSF analysis

EHO (RMSD=0.218A]
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NGS & WGS Analysis (5 = 6 jt)
a. Alpha, Beta analysis

b. Profil microbiome

c. Core microbiome

d. Biomarker microbiome analysis
e. Genomic Island analysis

f. Pan-genome analysis

https://www.nature.com/articles/s41392-021-00614-3
https://www.mdpi.com/2076-2607/9/11/2339
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Input Sequences
1 VLSEGEWQLV LHVWAKVEAD VAGHGQDILI RLFKSHPEIL EKFDRFKHLK TEAEMKASED

6l LKEHGVIVLI ALGAILKKKG HHEAELKFLA QSHATKHKIP IKYLEFISEA IIHVLHSRHF
121 GNFGADRGGA MNERLELFRK DIRAKYKELG YQRG

Center position: 4 Window size: |7 Threshold: 0 902 Recalculate |

13

— Threshold

Score

20 40 E0 B0 100 120 140 160
Position

Average: 0.902 Minimum: 0.626 Maximum: 1.274

Position Residue Start End Peptide Score

4 E 1 7 VLSEGEW 0.9314
5 G 2 8 LSEGEWQ 1.0000
8 E 3 9 SECEWQL 1.0000
7 L - 10 | EGEWQLV 0.8671
8 o 5 11 | GEWOLVL 0.8457

Sanger Result Analysis (500rb - 1 jt)
a. Quality Control dan Trimming

b. Alignment
c. lIdentifikasi organisme
d. Konstruksi kekerabatan filogenetik

e. Kalkulasijarak genetic

https://peerj.com/articles/1403/
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